Fylogeneze bélasku Delias

Rekonstrukce fylogeneze nejpocetnéjSiho motyliho rodu Delias (bélaskoviti) seskupila 131
analyzovanych taxonu do 14 druhovych skupin. Pouzitelny fylogeneticky signal nesl i
barkédovaci gen pro cytochromoxidazu. Druhova diverzifikace probéhla jesté pred
Pleistocénem i u velmi podobnych (sibling) druhl Zijicich v sympatrii v horach Nové Guineje.
Vzdalenéjsi ostrovy byly kolonizovany v Miocénu. // Muller CJ,
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